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Diversitatea geneticd este esentiald pentru adaptarea si supravietuirea speciilor. Scopul
cercetarilor postdoctorale a fost evaluarea cu ajutorul mai multor tipuri de tehnici moleculare
(aloenzime, PCR-RFLPs, genomic SSRs, EST-SSRs) a diversitatii genetice la specii de arbori
din Romania. Modul de distribuire a diversitatii genetice la nivel intra- si interpopulational a
permis o mai buna intelegere a factorilor care au avut un rol determinant in evolutia speciilor

studiate.

Analiza diversitatii genetice In complexul de specii Quercus a reprezentat o directie prioritard de
cercetare. Intr-o primi etapi, evaluarea comparativa a populatiilor de Q. robur si Q.
pedunculiflora - un taxon mai bine adaptat la conditiile de uscaciune din silvostepa - pe baza a
sapte gene care codificd enzime, a indicat un nivel scdzut de diferentiere genetica, care nu a
permis o separare clarda a populatiilor in raport cu fenotipul acestora. Analiza de ADN
cloroplastic a reliefat un trecut comun al celor doi taxoni in sud-estul tarii: toate haplotipurile de
ADN cloroplastic gisite la Q. pedunculiflora au fost observate si la Q. robur. in etapa a doua, cu
ajutorul unui set format din markeri genetici foarte variabili de tip gSSR si EST-SSR, s-a reusit
in premiera separarea populatiilor de Q. pedunculiflora fata de cele de Q. robur. Analiza
Bayesiana a indicat, de asemenea, o structurd cu doud grupuri genetice omogene, unul
corespunzator speciei Q. robur si unul pentru Q. pedunculiflora. Markerii genetici de tip EST-
SSR au relevat o diversitate mai redusd in interiorul populatiilor, dar un grad mai ridicat de
diferentiere intre populatii si specii, decat cei de tip gSSR. Rezultatele obtinute sugereaza ca Q.
pedunculiflora este o specie incipienta sau subspecie a Q. robur si ca procesul de speciatie
ecologica este in plina desfasurare. Un nivel ridicat de diferentiere genetica a fost observat intre
cele doua specii autohtone din sectia Dascia, Q. frainetto si Q. pubescens, specii care ating pe
teritoriul Romaniei limita nordica a arealului. Analizele s-au bazat pe un set de sapte markeri
moleculari de tip gSSR si EST-SSR. Gradul mai scazut de puritate genetica estimat pentru Q.

frainetto poate fi explicat printr-o frecventa mai ridicata a hibridarilor introgresive.

O structura genetico-spatiala (SGS) de intensitate slaba, dar semnificativa din punct de vedere
statistic, a fost evidentiata pentru fiecare din cele patru specii prezente intr-o padure de amestec
de cvercinee (Q. robur, Q. petraea, Q. frainetto si Q. pubescens). Specia cea mai putin
raspandita in arboret, Q. frainetto, a prezentat cea mai puternica SGS. Eliminarea exemplarelor
hibride din analiza a condus la obtinerea unei SGS de intensitate mai ridicatd, fapt care sugereaza
ca fenomenul de hibridare naturala diminueaza intensitatea SGS. Existenta SGS indica un grad

ridicat de naturalitate al arboretului.
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Un nivel foarte ridicat de diferentiere genetica intre speciile autohtone de cvercinee (cu valori
Fst de pana la 0,91) a fost obtinut la o gena care codifica un tip de dehidrina (Dhn-3) - 0 proteina
implicata in raspunsul plantei la factorii de stres. Frecventele celor doud alele majore observate
la locusul Dhn-3 au fost foarte asemanatoare intre populatiile aceleiasi specii, variind totodata

foarte mult intre specii, cu exceptia perechii Q. robur - Q. pedunculiflora.

Sapte markeri genetici foarte variabili de tip gSSR au fost folositi pentru evidentierea unor
diferente intre cele doua specii de stejar pufos mentionate in Romania: Q. pubescens si Q.
virgiliana. Analizele au indicat un nivel foarte scazut de diferentiere genetica si lipsa unui suport
statistic pentru doud entitati genetice specifice celor doi taxoni, fapt care sugereaza ca Q.
virgiliana este mai degraba o unitate intraspecifica a speciei Q. pubescens decat o specie de sine

statatoare.

Analiza de ADN cloroplastic in arborete de Q. robur si Q. petraea din regiunea Moldovei a scos
in evidentd un numar foarte mare de haplotipuri, a caror grupare spatiala reflectd rutele de
migrare postglaciard a stejarilor si/sau influente antropogene. O valoare mai ridicatd a indicelui
de diferentiere genetica intre populatiile de Q. petraea, comparativ cu cele de Q. robur, sustine

ipoteza unei dispersii mai bune a ghindelor in cazul ultimei specii.

Diferentele genetice reduse, estimate pe baza unui set de 12 gene care codificad enzime, intre
populatii de molid (Picea abies), esantionate in intregul lant carpatic, precum si intre
subpopulatii de molid de mica si mare altitudine, Situate de-a lungul unor profile altitudinale,
indicd existenta unui flux genic foarte intens Intre acestea. Investigatii genetice preliminare cu
ajutorul markerilor de tip EST-SSR 1in bradete de limita altitudinala inferioara din zona limitrofa
sesului Barsei nu au evidentiat diferente semnificative intre arborii rezistenti si cei afectati de
fenomenul de uscare, chiar daca, pentru exemplarele rezistente de brad (Abies alba), valorile

diversitatii genetice sunt usor mai ridicate.

Directiile viitoare de cercetare se vor concentra pe analiza, cu ajutorul noilor tehnologii de
genotipare si instrumente analitice, a factorilor ce influenteaza structurile genetice ale

populatiilor actuale, precum si evolutia acestora in viitor.



